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ЕНОТ-ПОЛОСКУН (PROCYON LOTOR LINNAEUS, 1758) В БЕЛАРУСИ: 
СОВРЕМЕННЫЙ СТАТУС И РАСПРОСТРАНЕНИЕ 

 
Приведен краткий аналитический обзор результатов интродукции енота-полоскуна (Procyon lotor Linnaeus, 

1758) в Беларуси, обобщены достоверные факты регистрации этого вида в 2014—2025 годах в стране. Этот 
целенаправленно завезенный в 1950-х годах вид считался исчезнувшим к началу 2000-х годов. Однако в по-
следнее десятилетие появились и верифицированы данные о местах обитания этого вида в четырех адми-
нистративных районах Беларуси: добыта особь (изготовлено чучело), обнаружен погибший самец, два случая 
фиксации на фотоловушки, регистрации следов жизнедеятельности. Все регистрации расположены в западных 
и юго-западных регионах (Барановичский, Берестовицкий, Брестский и Ивьевский р-ны) страны в бассейнах 
Немана и Западного Буга. Большинство встреч этого хищника приурочены к припойменным участкам рек со 
старовозрастными широколиственными лесами либо местам с наличием старых широколиственных видов 
деревьев (аллеи дуба, липы, клена, единичные крупные деревья).  

Морфометрический анализ черепа и тушки найденного енота-полоскуна не выявил отклонений от стан-
дартного фенотипа. Проведено молекулярно-генетическое исследование материала от погибшей особи (секве-
нирование фрагмента контрольного региона митохондриальной ДНК, 511 п. н.), которое выявило уникальный, 
ранее не отмеченный в популяциях гаплотип (77—25), наиболее близкий к образцам из Японии и Франции, что 
подтверждает гипотезу о сложной структуре гаплотипов в инвазивном ареале вида. 

Ключевые слова: енот-полоскун; Procyon lotor; D-loop; Беларусь; инвазия; череп; распространение. 
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RACCOON (PROCYON LOTOR LINNAEUS, 1758) IN BELARUS:  
CURRENT STATUS AND DISTRIBUTION 

 
This article provides a brief analytical overview of the results of the introduction of the common raccoon 

(Procyon lotor Linnaeus, 1758) to Belarus and summarizes reliable records of this species in Belarus from 2014 to 
2025. This species, intentionally introduced in the 1950s, was considered extinct in the country until the early 2000s. 
However, in the last decade, verified data on the speciesʼ habitats have emerged in four administrative districts of 
Belarus: one specimen has been harvested (a taxidermied specimen has been made), a dead male has been discovered, 
two camera traps have been recorded, and traces of its activity have been recorded. All records are located in the 
western and southwestern regions (Baranovichi, Berestovitsky, Brest, and Ivye districts) of the country in the Neman 
and Western Bug basins. Most encounters with this predator are confined to floodplain areas of rivers with old-growth 
broad-leaved forests, or places with the presence of old broad-leaved tree species (alleys of oak, linden, maple, and 
isolated large trees). 

Morphometric analysis of the skull and carcass of the recovered raccoon has revealed no deviations from the 
standard phenotype. Molecular genetic analysis of the material from the deceased specimen (sequencing of a fragment 
of the mitochondrial DNA control region, 511 bp) revealed a unique haplotype (77—25), previously not observed in 
populations, most closely related to samples from Japan and France, confirming the hypothesis of a complex haplotype 
structure in the speciesʼ invasive range. 

Key words: raccoon; Procyon lotor; D-loop; Belarus; invasion; skull; distribution. 
Fig. 5. Ref.: 37 titles. 
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Введение. Енот-полоскун (Procyon lotor Linnaeus, 1758) является одним из наиболее 
известных примеров интродуцированных видов в фауне Европы [1—3]. Его расселение по 
континенту, начавшееся в XX веке, было связано как со случайными побегами из зоопарков 
и звероферм, так и с целенаправленными выпусками для обогащения охотничьих угодий 
[2; 4]. В отличие от успешной и продолжающейся экспансии вида в Центральной и Западной 
Европе [4], история енота-полоскуна в Беларуси представляет собой пример неудавшейся 
акклиматизации и последующего исчезновения вида [5—8]. 

Первый выпуск енота-полоскуна в Европе произошёл в 1934 году в Германии, которая до 
сих пор остаётся очагом распространения этого вида. В 1936 году выпущено более 1 200 зверь-
ков в странах бывшего СССР: в Азербайджане, Беларуси, Казахстане, Киргизии и России 
(более чем в шести регионах) [5; 9; 10]. На территорию Беларуси еноты целенаправленно 
завозились в рамках программы обогащения охотничье-промысловой фауны с 1954 по 
1958 год [11; 12]. В южные районы страны (Гомельская и Брестская обл.) было выпущено 
127 особей, отловленных в Азербайджане, куда вид ранее был интродуцирован из Западной 
Европы [2; 3; 13]. Первоначально акклиматизация была признана успешной, поскольку 
к 1965 году вид расселился по пойме Припяти и ее притоков на площади около 8 тыс. км², 
а его численность оценивалась в 1 300—1 500 особей [8; 11]. Этот хищник удалился на 
80—100 км от мест выпуска и был обнаружен в 7 административных районах Припятского 
Полесья по поймам рек Припять, Горынь, Льва, Цаква, Уборть, Свидовец, Мытва, Ско-
лодина, Ствига, Лань, Волхва, Случь, Птичь, Тремля [5]. В трехкилометровой зоне вдоль 
р. Припять плотность популяции енота-полоскуна достигала 2,2 особи / км², а в лесах на боль-
шем расстоянии от реки — 0,5 особи / км² [14; 15]. В 1960—1963 годах проводились экспе-
рименты по использованию искусственных убежищ для увеличения численности енота-
полоскуна. В результате в этот период максимальная плотность местной популяции уже 
составила 4—5 особей / км² в пойменной дубраве [16].  

Охота на енота-полоскуна в Гомельской области была разрешена в 1958 году, но орга-
низовать охотничий промысел удалось только в сезон 1969—1970 годов. Тогда впервые 
в стране было добыто 53 зверя, а в 1970 году их добыча увеличилась до 65 особей [8]. 

В 1972 году сотрудники Припятского заповедника провели учёт численности енота 
с использованием охотничьих собак на территории Переровского и Рычевского лесничеств. 
Результаты учётов показали резкое сокращение численности местной популяции, причины 
которого не установлены. В последующие годы численность резко сократилась. Согласно анно-
тированной сводке «Позвоночные животные Припятского заповедника» 1995 года, енот-
полоскун обитал в пойменных дубравах, старых насаждениях лиственных пород только 
в северной части заповедника (Переровское и Снядинское лесничества, под Хвоенском) [17]. 
В списке териофауны Национального парка «Припятский» за 1972—2002 годы енот-полоскун 
был указан как самый редкий вид, поскольку встречи или заходы были единичными (раз 
в 10—20 лет), а регистрация потребовала больших усилий [18], позже вид считался пол-
ностью исчезнувшим с территории Беларуси [6; 7]. Не выявлялись следы жизнедеятельности 
енота-полоскуна и во время наших специальных исследований (2021—2023) как при обсле-
дованиях дорог, берегов каналов, стариц рек Припять, Ствига, Свиновод, так и с помощью 
фотоловушек (510 фотоловушко-суток), развешенных в пойменных лесных биотопах в Нацио-
нальном парке «Припятский». Все это дало предпосылки для исключения енота-полоскуна 
из списка видов млекопитающих Беларуси [19]. При этом, учитывая пластичность, активное 
расселение в Европе и экологическое влияние на аборигенные виды животных, принимались 
во внимание любые сообщения о регистрации енота-полоскуна в Беларуси с последующим 
обследованием благоприятных для этого вида биотопов. 

Среди возможных причин исчезновения енота-полоскуна в Беларуси исследователи на-
зывали мелиорацию, приведшую к ухудшению защитных условий, уничтожение дуплистых 
деревьев (ключевых зимних убежищ) и браконьерство [10; 12]. Выдвигалась и патофизио-
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логическая гипотеза, согласно которой особи в Белорусском Полесье имели низкую массу 
тела в осенне-зимний период и страдали от патологий черепа и центральной нервной 
системы, что могло быть вызвано воздействием местных патогенов [6; 7]. 

На этом фоне интересна ситуация со смежными территориями, где этот вид-вселенец 
демонстрирует высокую жизнеспособность и тенденцию к расселению [20; 21]. В частности, 
на территории Европы он встречается от Франции и Нидерландов до Польши. Успешная аккли-
матизация енота-полоскуна отмечена в России (Адыгея, Дагестан, Краснодарский и Ставро-
польский край, Калининградская, Тверская, Московская и другие области) [22] и Азер-
байджане [23], где он считается опасным инвазивным видом, угрожающим местной флоре  
и фауне. Высокая адаптивность, всеядность и способность осваивать антропогенные ланд-
шафты создают предпосылки для дальнейшего распространения енота-полоскуна по Вос-
точной Европе. Этот контраст подчеркивает важность локальных экологических условий  
и факторов антропогенного давления, которые могут как способствовать успешной инвазии, 
так и приводить к исчезновению даже первоначально успешно прижившейся популяции, как 
это произошло в Беларуси. Цель данной работы — получить достоверные сведения о реаль-
ном распространении енота-полоскуна в природных биотопах Беларуси. 

 
Материалы и методы исследования. В условиях Беларуси наиболее подходящими 

для енота-полоскуна оказались пойменные дубравы, дубово-грабовые леса и старовоз-
растные лиственные насаждения с пойменными озерами, болотами и протоками [24]. 
Поэтому на территориях возможного обитания этого вида обследовались подобные биотопы. 
Работы проведены в октябре—ноябре 2025 года на территории Ивьевского района (около рек 
Западная Березина и Неман) и Барановичского района (в долинах рек Сиверга, Сервеч, 
Соколовка, Мышанка) с использованием стандартных териологических методов. Для опреде-
ления возраста и морфологических особенностей черепа павшей особи были сняты промеры 
по стандартной методике (35 морфологических параметров) [25].  

Площадь обследованной территории составила около 400 км2. Протяженность пеших 
маршрутных учетов составила более 27 км. Протяженность маршрутных учетов на автомо-
биле по выявлению следов и павших животных составила более 350 км. Во время учета 
производилась фиксация и картирование следов жизнедеятельности енота-полоскуна. На иссле-
дуемой территории в Ивьевском районе дополнительно проведен учет с помощью фото-
ловушек. В потенциально пригодных биотопах было установлено от 6 до 8 фотоловушек, 
расположенных на высоте около метра. Всего отработано 30 фотоловушко-суток. Параметры 
съемки были установлены на фото- и видеосъемку. 

Выделение ДНК проводили из мышечной ткани. Был использован коммерческий набор 
«НуклеСорб», форма C (Республика Беларусь, набор на 100 выделений ДНК). Для получения 
целевого фрагмента контрольного региона (D-loop) использовали прямой PLO-L15997  
(5′- l CCATCAGCACCCAAAGCT-3′) и обратный PLOCRL1 (5′-l CGCTTAAACTTATGTCCT-
GTAACC-l 3′) праймеры [26]. 

Реакцию амплификации проводили на термоциклере CFX96 Touch Bio-rad в реакци-
онной смеси объемом 25 мкл, содержащей 60 мМ трис-l HCl (pH 7,5), 10мМ сульфата 
аммония, 0,1 % TWEEN  20, по 100 мкМ каждого dNTP, 2 мМ MgCl2, по 0,1  мМ праймеров, 
одну единицу Taq-l полимеразы и 25—100 нг тотальной ДНК. ПЦР проводили в следующих 
режимах: 1 цикл первоначальной денатурации при 95 °С (3 мин); 28 циклов с денатурацией 
при 94 °С (30 с), отжигом праймера при 56°С (45 с), достройкой цепи при 72 С (30 с);  
1 заключительный цикл при 72 С (10 мин). 

Определение последовательности нуклеотидов проводили на автоматическом анализа-
торе Applied Biosystems 3500 c использованием набора реактивов ABI PRISM BigDye 
Terminator v.3.1 Cycle Sequencing kit (Thermo Fisher Scientific Inc, США). Проведено секвени- 
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рование фрагмента гена D-loop размером 565 пар нуклеотидов (п. н.). Редактирование и вырав-
нивание нуклеотидных последовательностей проведены в пакете программ MEGA 10 [27] 
и BioEdit 7.0.5.3 [28]. Конечное выравнивание составило 511 п. н. 

Филогенетическое дерево строили при помощи метода максимального правдоподобия 
(ML), выбор модели для построения дерева производили в программе jModelTest [29]. По-
средством анализа была выбрана наиболее подходящая модель (с наименьшим значением 
AIC (Akaike Information Criterion) филогенетического дерева — HKY+I+G. Построение 
дендрограмм проводили в программе MEGA 10. При расчете генетических дистанций учи-
тывали все три позиции в кодоне. Надежность ветвления филогенетического дерева опре-
делялась при помощи бутстреп-анализа с учетом 1 000 псевдореплик. 

Результаты исследования и их обсуждение. Современные данные о регистрациях и рас-
пространении енота-полоскуна на территории Беларуси берут начало в ноябре 2014 года, 
когда в окрестностях д. Иодичи Берестовицкого района была добыта особь взрослого самца, 
из которой сделали чучело. 

В июле 2023 года в урочище Поташня Ивьевского района В. Е. Сидоровичем в широко-
лиственном лесу на фотоловушку был заснят взрослый енот-полоскун [30]. Позже, в августе 
2024 года, в урочище Дрозды хищника засняли около волчьего логова. Кроме того, В. Е. Сидо-
ровичем было отмечено множество следов енота почти по всей пойме Березины в пределах На-
либокской пущи, особенно в урочищах со старовозрастными широколиственными лесами [31]. 

На автотрассе Минск—Гродно 20.09.2025 в окрестностях д. Большое Барово Ивьев-
ского района Гродненской области (53°54ʹ19.8ʺN, 25°50ʹ01.4ʺE) была обнаружена погибшая 
особь енота-полоскуна: молодой (возраст определен по наличию незакрывшихся родничков, 
особь на втором году жизни) самец с массой тела 5,8 кг внешне не имел видимых 
повреждений — ран или дефектов покрова. Морфометрические промеры особи: длина тела — 
59,8 см, длина хвоста — 26,5 см, длина стопы — 10,6 см, длина уха — 5,3 см, что говорит 
о стандартных размерах данного животного [6; 14]. 

Череп енота-полоскуна (рисунки 1—4) был промерен по стандартным краниомет-
рическим параметрам. Кондилобазальная длина (Cbl) составила 11,52 см, скуловая ширина 
(Zyg) — 7,04 см, межглазничная ширина (Iob) — 2,57 см, длина носовых костей (Bna) — 
4,2 см, длина верхнего зубного ряда (Lmax 1—10) — 4,7 см, длина нижнего зубного ряда 
(Lman 1—10) — 4,6 см. Следует отметить, что несмотря на молодой возраст енота-полоскуна 
(около 1,5 года; справочно: самцы достигают половой зрелости в два года), общие размеры 
черепа сравнимы с показателями взрослых особей (Cbl = 11,33 см) [7]. В зубной формуле 
(Л и П — левая и правая половина челюсти) отклонений не обнаружено: 

3 1 4 2 40.
3 1 4 2

I C P M =

При изучении особенностей строения черепа енота-полоскуна А. А. Савариным [6; 7] 
установлено отсутствие некоторых альвеол для зубов в верхней и нижней челюстях (25 % об-
следованных образцов), что является сравнительно высоким показателем относительно 
других популяционных групп вида [32]. Таких отклонений у исследованного черепа выяв-
лено не было. На территории Ивьевского района в долине Западной Березины проведены 
учетные работы на участке площадью около 15 га. В припойменном старовозрастном широко-
лиственном лесу, в породном составе которого встречаются главным образом дуб, клен 
и ольха черная, были отмечены отпечатки лап енота-полоскуна (рисунки 5; 6) и выявлены 
три места концентрации их следов. Расставленные фотоловушки в потенциально пригодных 
биотопах для енота-полоскуна экспонировали в течение четырех суток. Всего с 30 фото-
ловушко-суток было получено 718 фото- и видеоматериалов и только на 6 (0,8 %) из них 
была отмечена особь енота-полоскуна (53°52ʹ02.9ʺN, 26°10ʹ12.1ʺE). 
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Рисунок 1—4. — Череп самца енота-полоскуна:  1 — общий вид сбоку; 2 — верхняя челюсть,  
                                    вид  низу; 3 — нижняя челюсть, вид сверху; 4 — вид сверху 
 
Figures 1—4. — The skull of a male raccoon: 1 — general lateral view; 2 — upper jaw, view from below;  
                                         3 — lower jaw, view from above; 4 — view from above 
 
 

 
 

Рисунок 5—6. — Фото отпечатков лап (5) енота-полоскуна (29.09.2025) и взрослой особи  
         (6; 02.10.2025) в пойме Западной Березины Ивьевского района Гродненской области 
 
Figures 5—6. —  Photos of paw prints (5) of a raccoon (September 29, 2025) and an adult  
    (6; October 2, 2025) in the floodplain of the Western Berezina River, Ivye District, Grodno Region 
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На территории Барановичского района в местах потенциального обитания енота-
полоскуна проведено обследование дорог и деревьев в пригодных для вида биотопах. Следы 
жизнедеятельности этого хищника выявлены в местах с наличием старовозрастных лип и дубов, 
произрастающих вблизи пойм малых рек, а именно в лесном массиве около д. Красевичи  
и в пойме реки в д. Мостытычи (рисунки 7—10). 

 

 
 

Рисунок 7—10. — Места обитания (7, 9) и внешний вид экскрементов (8, 10) енота-
полоскуна, выявленные в Барановичском районе Брестской области (вверху —  

окрестности д. Красевичи, внизу — д. Мостытычи) 
 
Figures 7—10. — Habitats (7, 9) and appearance of raccoon excrement (8, 10) found in the 
Baranovichi district of the Brest region (top — the vicinity of the village of Krasevichi,  
                                              bottom — the village of Mostytychi) 
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В Барановичском районе выявлены отпечатки лап и экскременты енота-полоскуна (на 
крыше заброшенного дома, на крупных ветках деревьев вблизи входа в дупло). Собраны дан-
ные от егерей и охотников о других местах встреч енота-полоскуна в Новогрудском и Коре-
личском районах, которые необходимо верифицировать.  

Следы жизнедеятельности енота-полоскуна выявлены в Брестском районе около д. Страдечь 
в старовозрастной (130 лет) дубраве с примесью ели, расположенной примерно в 2 км от 
системы искусственных водоемов рыбхоза «Страдечь» (рисунки 11, 12). Эта территория на-
ходится в бассейне реки Спановка, которая является правым притоком р. Западный Буг.  

Для определения филогенетических связей енота-полоскуна с другими популяциями 
как из нативного, так и с приобретенного ареала был секвенирован образец от павшей особи 
(77—25). Видовая принадлежность при попарном сравнении участков митохондриальной 
ДНК (D-loop) осуществлялась при помощи программы BLAST [33]. Идентичность исследо-
ванного образца с Procyon lotor составила 98,78 %.  

Для сравнительного анализа были взяты образцы енота-полоскуна из 8 стран (Бельгия, 
Великобритания, Германия, Италия, Латвия, США, Франция, Япония) [34—36]. Всего в анализ 
было включено 345 последовательностей из базы данных генбанка NCBI. В качестве внешней 
группы были взят енот-ракоед (Procyon cancrivorus Cuvier, 1798). После выравнивания длина 
исследованного фрагмента контрольного региона составила 511 пар нуклеотидов (п. н.). Ис-
следуемый образец содержал 14 полиморфных сайтов.  

Дендрограмма, построенная при помощи метода максимального правдоподобия (ML), 
демонстрирует отделение различных филогрупп (I, II, III), также выделенных в ранних иссле-
дованиях [34]. Из-за активного естественного расселения животных, а также преднамеренного 
переселения в различные регионы на дендрограмме в пределах каждой ветви отмечается груп-
пирование гаплотипов из географически удаленных друг от друга локалитетов (рисунок 13).  

Данные кластеризуются с высокой бутстреп-поддержкой. Белорусский образец выде-
ляется в самостоятельный, ранее не отмеченный в популяциях гаплотип. Данный образец 
группируется с ранее описанной IV кладой [37], в которую входят образцы из Японии 
(AB297804, AH, AB) и Франции (Lotor2). Различия от 3 до 6 нуклеотидных замен от особей 
из наиболее географически приближенных регионов (Латвия, Германия) могут свидетель-
ствовать и о западноевропейском происхождении найденной особи енота-полоскуна. Труд-
ность в определении происхождения заключается в сложной структуре гаплотипов в инва-
зионной части ареала енота-полоскуна, связанной в первую очередь с завозом животных из 
различных мест его нативного ареала в разные временные периоды, а также из-за попу-
лярности содержания в неволе физическими лицами, в зоопарках и последующего побега 
животных в естественную среду. При опросе местных жителей нами получена информация  
о трех таких случаях (сбегали от 1 до 4 особей). 

 

 
 

Рисунок 11—12. — Отпечатки лап (11) и биотоп (12) в месте обитания енота-полоскуна, 
                  выявленного в Брестском районе Брестской области (фото Е. В. Мисиюка)  

 
Figure 11—12. — Paw prints (11) and biotope (12) in the habitat of the raccoon, identified in the Brest 
                                     district of the Brest region (photo by E. V. Misiyuk) 
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Рисунок 13. — Результаты генетического ML-анализа (модель HKY+I+G) гаплотипов (n = 40) 
участка D-loop, 511 п. н., иллюстрирующие уровень генетических различий между гаплотипами 
енота-полоскуна (в узлах — результаты бутстреп-анализа (1 000 реплик), красной стрелкой 
                                  отмечен гаплотип, выявленный на территории Беларуси) 

 
Figure 13. — Results of genetic ML analysis (model HKY+I+G) of haplotypes (n = 40) of the D-loop 
region, 511 bp, illustrating the level of genetic differences between the haplotypes of the raccoon (in 
the nodes there are the results of bootstrap analysis (1,000 replicas), the red arrow marks the 
                                     haplotype identified in the territory of Belarus) 
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Заключение. Приведенные современные регистрации енота-полоскуна за 2014—2025 годы 
позволяют утверждать, что этот вид вновь появился на территории Беларуси, прежде всего  
в ее западных и юго-западных регионах (Брестская и Гродненская обл.). Находки особей  
в Берестовицком и Ивьевском районах Гродненской области, следы деятельности в Бара-
новичском и Брестском районах Брестской области, включая данные с фотоловушек, сви-
детельствуют о наличии очагов обитания вида в биотопах, связанных со старовозрастными 
широколиственными лесами в припойменных и пойменных участках бассейнов Немана  
и Западного Буга.  

Выявлена филогенетическая близость исследованного образца с особями из Японии  
и Франции, что подтверждает гипотезу о сложной структуре гаплотипов в инвазивном  
ареале вида.  

Морфометрический анализ черепа и тушки павшей особи, обнаруженной в Ивьевском 
районе, показал, что животное по всем основным параметрам (краниометрическим про-
мерам, зубной формуле, массе тела и линейным размерам) соответствует стандартным опи-
саниям вида. Также не выявлено патологий, которые ранее рассматривались как одна из 
возможных причин исчезновения местной популяции. Это позволяет сделать вывод о том, что 
эта особь находилась в хорошем физическом состоянии и обладала нормальным для вида 
фенотипом, что является важным условием для успешной адаптации в случае начала нового 
процесса расселения.  

Учитывая успешное расселение вида в соседних странах (Польша, Литва, Россия, Украина), 
в ближайшие годы можно ожидать увеличение числа подобных встреч и возможного фор-
мирования новых устойчивых группировок в пригодных местах обитаниях по всей Беларуси. 
Влияние енота-полоскуна на местную фауну и флору до сих пор изучено недостаточно, но, 
судя по современным данным, оно противоречиво в разных регионах: либо незначи- 
тельное [2], либо угрожает аборигенным видам [23], и даже в исходном ареале в Северной 
Америке он считается вредителем [2]. Для решения вопросов о формирующихся как меж-
популяционных, так и внутрипопуляционных связях, биологии и экологии, а также различий 
между локальными групповками енота-полоскуна в Беларуси необходимо провести ряд спе-
циальных популяционных и популяционно-генетических исследований. Решения этих во-
просов весьма актуальны и носят прикладной характер по недопущению формирования 
устойчивых популяций енота-полоскуна в Беларуси, поскольку программы по искоренению 
этого вида в некоторых частях Европы регулярно терпели неудачу.  
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